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Le couplage de biopuces avec la spectrométrie de masse est d’un intérêt majeur pour 
le criblage de banques de molécules et l’analyse de biomarqueurs.  
 

Dans une première partie, nous présenterons la technologie BIA-MS développée au 
sein de la plateforme CLIPP. Brièvement elle consiste à concevoir et fabriquer des puces bas 
coûts, interrogeables par résonance plasmonique de surface ET compatibles avec une analyse 
MALDI-MS « on chip ». Le potentiel de cette approche sera développé au travers d’un 
modèle protéique détecté, dosé et identifié au sein du plasma1. 
 

Dans une seconde partie, nous discuterons de l’opportunité de développer des 
nouveaux matériaux comme substrats adaptés aux analyses de (bio)molécules de bas poids 
moléculaires sans ajout de matrice chimique. Des résultats récents de développements 
d’interfaces fonctionnelles au sein de l’Institut FEMTO-ST pour la détection de drogues et 
peptides à l’échelle de la femtomole seront présentés. 
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